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. . RESUMEN - Los parametros de diversidad genética fueron similares
El objetivo fue caractenzargenetlcgmente gallinas cngllas, utlllzandg un en ambas poblaciones. Todos los marcadores fueron
panel de 30 marcadores microsatélites. Fueron analizadas 45 gallinas informativos.

criollas pertenecientes a dos poblaciones avicolas paraguayas y 15
individuos que correspondieron a ocho lineas o razas. Se obtuvieron
datos de diversidad, diferenciacion y estructura genética. Se demostré
que la poblaciones avicolas paraguayas constituyen importantes
reservorios de variabilidad genética.

El AFC evidencié una baja diferenciacion entre GCP,
RUS, WHI, AUS y BAR. En la estructura de las
poblaciones se observo gran heterogeneidad (K=5) de la

poblacién GCP.
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Las gallinas criollas o de genética local ocupan un lugar = : o AR
importante en la produccion familiar campesina Las estrategias de ~ *| T T R
conservacion de las poblaciones locales, se basa en la . ] A s
caracterizacion molecular, necesarias para conocer la variabilidad = : WS sty
genética de grupos genéticos localizados en éreas geogréficas %&gww
desfavorables. El objetivo de este trabajo fue caracterizar i«
genéticamente gallinas criollas criadas en comunidades indigenas ~  “/“**
del Chaco Central y zona de influencia de los humedales del ‘wf.
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Figura 1. Analisis Factorial de Correspondencia de las nueves poblaciones
avicolas.
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Figura 2. Asignacion de individuos a clister para las nueve poblaciones
avicolas.

(1) Seleccién 80 animales (2) Obtencién de muestras (3) Extraccion de ADN
de sangre resina Chelex®
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CONCLUSIONES

Representa el primer trabajo con marcadores microsatélites en
poblaciones de gallinas locales. Los dos grupos genéticos,

(6) Analisis de datos con (5) Secuenciacion (4) Amplificacién por PCR Gallinas Criollas del Chaco Central y del Neembucu
GenALEX-GENETIX 4.05 de productos microsatélites FAO-ISAG™ . . " s qr .
G A Bl Bl Ay seisch representan importante fuente de variabilidad genética, siendo
necesaria la implementacion de estrategias de conservacion,
RESULTADOS de manera a salvaguardar este valioso recurso genético local.
Tabla 1. Medidas de diversidad genética en las dos poblaciones
avicolas paraguayas. AGRADECIMIENTOS
Poblacion N° N°medio de He Ho PIC A los sefiores Christopher Hawskbee y Javier Franco. Los
alelos miembros de la comunidades indigenas El Estribo, La
Herencia, Ex Coral Rio Verde. A la Red CONBIAND
GCC 22 5,87 0,679 0,570 0,614 y
Paraguay.
GCN 23 6,00 0,661 0,518 0,598
GCC: Gallinas Criollas del Chaco Central; GCN: Gallinas Cri ollas del Neembuct: He: —
Heterocigosidad esperada; Ho: Heterocigosidad observada ; PIC: Contenido de Informacion CONACYT
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